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Ocena wyboru i znaczenia podjetej tematyki badawczej

W naukach zootechnicznych badania z zakresu genetyki molekularnej od poczatku
w sposéb naturalny realizowane sg pod katem identyfikowania i charakterystyki
markeréw cech istotnych w hodowli i produkcji zwierzecej. Jednym z kierunkéw jest
poszukiwanie zalezno$ci miedzy polimorfizmem DNA a podatnoscia na choroby,
gléwnie choroby nowotworowe. Kancerogeneza i transformacja nowotworowa sg
ztozonymi, dtugotrwalymi procesami uwarunkowanymi genetycznie i Srodowiskowo
(epigenetycznie). Dowiedziono, ze wystepuja w wyniku nagromadzenia sie wrodzonych
i nabytych zmian molekularnych w genomie komoérki, w postaci mutacji nieletalnych,
jako skutek wieloetapowego uszkodzenia DNA. W konsekwencji prowadzi to do
upo$ledzenia systemu réwnowagi metabolicznej komoérki. U pséw najczesSciej
diagnozowanymi zmianami rozrostowymi sg nowotwory sutka, ktére w okoto 50% maja
charakter ztosliwy. Badania z zakresu onkogenezy u psow majg istotne znaczenie ze
wzgledu na polepszenie ich dobrostanu, ale réwniez gatunek ten jest coraz czeSciej
wykorzystywany, jako modelowy w badaniach choréb nowotworowych cztowieka.
Dotychczasowy stan wiedzy na temat =zaburzehn wystepujacych w materiale
genetycznym komoérek nowotworowych psow jest ograniczony. W ostatnich latach
nastgpita jednak intensyfikacja badan z wykorzystaniem osiggnie¢ z tego zakresu
w medycynie ludzkiej. Mimo duzego zaangazowania licznych o$rodkéw naukowych,
wcigz pozostaja nieznane mechanizmy molekularne zainicjowania procesu onkogenezy

i transformacji neoplastycznej. Wpisujgc sie w nurt badan $wiatowych, mgr inz
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Magdalena Marta Surdyka, podjeta wazny naukowo temat dotyczacy identyfikacji
zaburzen strukturalnych w genomie mitochondrialnym i jadrowym psa, jako

potencjalnych czynnikéw etiologicznych nowotwordéw sutka.

Ocena formalna pracy

Zgodnie z wymaganiami formalnymi przedtozona do oceny rozprawa doktorska Pani
mgr inz. Magdaleny Marty Surdyki stanowi spdjny tematycznie zbiér trzech prac
oryginalnych, opatrzonych wspélnym tytutem ,Mitochondrialna i jadrowa genomika
w nowotworach sutka pséw (Canis lupus familiaris)”. Prace te zostaly opublikowane
w latach 2017-2018, w czasopismach indeksowanych w bazie Journal Citation Reports
(JCR). Na podkreslenie zastuguje fakt, ze dwie prace opublikowane zostaly
w prestiZzowym czasopiSmie Veterinary and comparative oncology, posiadajgcym
wspoétczynnik wptywu impact factor (IF) 2,270, a liczba punktéw wg wykazu czasopism
naukowych MNiSW wynosi 45, natomiast jedna praca obecnie jest w procesie
wydawniczym w czasopiSmie Polish Journal of Veterinary Science, (potwierdzenie
redakcji) charakteryzujacym sie nieco nizszymi wskaznikami, ktérego IF wynosi 0,839 a
liczba punktéw - 20. Wedtug wykazu czasopism naukowych MNiSW zgodnie z rokiem
publikacji catkowita warto$¢ przedstawionych prac wynosi 110 punktéw a sumaryczny
IF = 5,379. Wskazniki te $wiadczg o bardzo wysokim poziomie naukowym i duzym
zaangazowaniu Doktorantki w prace badawcza. Wszystkie przedstawione prace sa
wspétautorskie, w ktérych Doktorantka jest pierwszym autorem. Swiadczy to, ze mgr
inz. Magdalena Marta Surdyka posiada umiejetnos¢ pracy w zespotach badawczych, co
bez watpienia jest duza zaletg pracownika naukowego. Wktad pracy Doktorantki w ich
powstanie zostat okreslony w zakresie od 55% do 80% (odpowiednio: 1 praca - 55%, 2
prace - 80%,), Srednio 72%, co niewatpliwie nalezy uzna¢ za wktad znaczacy. Z tresci
oSwiadczen zlozonych przez pozostatych wspoétautoréw publikacji, stanowigcych
przedmiot rozprawy wynika, ze udzial Doktorantki w ich powstanie byt zwigzany m. in.
z koncepcja i organizacjag badan (wraz z wykonaniem badan laboratoryjnych),
interpretacjiag i koncowym opracowaniem wynikéw oraz przygotowaniem
manuskryptow.

Rozprawa zawiera petne teksty publikacji poprzedzone autorskim komentarzem,
w ktérym, dokonano analizy otrzymanych i opublikowanych wynikéw. Ma ona forme
klasycznej rozprawy naukowej i obejmuje rozdziaty: Wstep, Cel pracy, Materiat i metody,
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Oméwienie wynikéw, Podsumowanie i wnioski, Pismiennictwo oraz streszczenie w jezyku
polskim i angielskim, tworzac tacznie wraz ze spisem tresci, przejrzysta strukture
cato$ci opracowania liczacg 24 strony maszynopisu. Zostat on napisany z zachowaniem
wiasciwej sekwencji omawianych zagadnien a poszczegdlne fragmenty tekstu zawierajg
informacje podane w spos6b uporzadkowany i przejrzysty. Wykaz publikacji
stanowiacych przedmiot rozprawy doktorskiej zostat zamieszczony na poczatku
opracowania, natomiast ich peine teksty w zataczniku. Do pracy dotgczono réwniez
oSwiadczenia wszystkich wspétautoréow publikacji. Przyjety przez Autorke uktad pracy

jest logiczny i nie budzi zastrzezen.

Ocena merytoryczna pracy

Merytoryczne uzasadnienie podjetych badan Autorka przedstawita w syntetycznie
opracowanym trzy stronicowym wstepie w oparciu o najwazniejsze pozycje naukowe.
W tej czeSci omoéwila aktualny stan wiedzy na temat zaburzen strukturalnych
w genomie mitochondrialnym i jagdrowym, mogacych mie¢ zwigzek z procesem
transformacji nowotworowej sutka pséw i Kkobiet. Skupila sie gtéwnie na podaniu
aktualnych wynikéw badan dotyczacych mutacji wystepujacych w niekodujacym
regionie hiperzmiennym i genach kodujacych biatka mitochondrialnego DNA oraz
zmianie liczby kopii (CNV) i utracie heterozygotycznosci (LOH) genomu jadrowego.
Informacje zawarte w tej czeSci oraz odpowiadajagce mu fragmenty publikacji
zamieszczone, jako zalgczniki $wiadcza o dobrym przygotowaniu teoretycznym Autorki
do realizacji badan w obszarze, w ktérym miesci sie przygotowana rozprawa.

Wiasciwy dobér pozycji bibliograficznych pozwolily Autorce w sposéb trafny
wytyczy¢ jeden cel, kompleksowo ujmujgc cato$¢ zagadnienia zawartego w trzech
publikacjach, co nie jest tatwe i wymaga dojrzatosci naukowej. Szkoda, ze przy tak
szerokim spektrum badan Autorka nie podjeta sie trudu wyodrebnienia hipotezy
badawczej. Uzasadnienie podjetych badan Autorka zamiescita w ostatnim akapicie
rozdzialu ,Wstep” (str. 9), jednak wydaje sie ono zbyt ogélne, ale z pewnoscig ujmuje
najwazniejszy problem podejmowany w pracy.

W rozdziale Materiat i metody Autorka zamie$cita podstawowe informacje dotyczace
materiatu zwierzecego, zastosowanych technik molekularnych, przeprowadzonych
analiz laboratoryjnych i bioinformatycznych oraz statystycznych. Podane w tym

rozdziale informacje upowazniaja mnie do stwierdzenia, ze do$wiadczenie zostato
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zaprojektowane profesjonalnie, z uwzglednieniem nowoczesnych metod badawczych
i analitycznych. Nalezy zwrdci¢ uwage na ogromng czaso - i pracochlonno$é
zastosowanych metod badawczych. Godnym uznania jest takze liczba zastosowanych
analiz bioinformatycznych.

W nastepnej czeSci opracowania (Wyniki) Autorka dokonata syntezy tresci trzech
publikacji, ktére przedstawiajg rezultaty przeprowadzonych badar i mieszczg sie
w temacie rozprawy doktorskiej. Omoéwienie wynikow wraz z dyskusjg zostato
podzielone na zagadnienia, stanowigce podrozdzialy, analizowane na podstawie
wynikow zawartych w publikacjach tworzgcych osiggniecie naukowe.

W podrozdziale pierwszym Doktorantka przedstawita pionierskie wyniki badan
uzyskane z analizy genomu mitochondrialnego, w ktérych wykazata obecno$¢ licznych
polimorfizméw i kilku mutacji w petli D i czterech fragmentach genéw, tj. ND2, COX2,
ATP6, COX3, z czego wiekszo$¢ to jednonukleotydowe substytucje. Istotnym odkryciem
byta identyfikacja heteroplazmii w petli D (15931 _delT), ktéra moze by¢ mutacjg hotspot
nowotwordéw sutka psow.

W podrozdziale drugim przedstawita wyniki uzyskane z analizy genomu jgdrowego,
w ktérych wykazata obecno$¢ zmiany liczby kopi (CNV) oraz utrate heterozygotycznoséci
(LOH), ktére moga mie¢ zwiagzek z nowotworami sutka pséw. Przeprowadzone analizy
wykazatly dominacje amplifikacji nad delecjami sugerujgc, ze amplifikacje s3
zaburzeniami genetycznymi w nowotworach sutka psoéw, co zostatlo opisane w
medycynie ludzkiej.

W kolejnym podrozdziale wykorzystujgc zgromadzone dane przeprowadzita analize
asocjacji wybranych fragmentéw genomu mitochondrialnego oraz zmiany liczby kopii
(CNV) i utrate heterozygotyczno$ci (LOH) w genomie jadrowym ze stopniem ztosliwosci
nowotworu, rozmiarem ciata i wiekiem pséw zaliczanych do duzych. Wskazatla, ze
zaburzenia strukturalne DNA moga by¢ wskaznikami prognostycznymi nowotworéw
sutka pséw.

Pani mgr inz. Magdalena Marta Surdyka wyniki wtasnych analiz przedstawita na tle
badan przeprowadzonych przez innych autoréw, jednak ze wzgledu na ograniczong ich
liczbe, uzyskane rezultaty odniosta gléwnie do osiggnie¢ opisanych w medycynie
ludzkie;j.

W rozdziale Podsumowanie i wnioski Autorka sprecyzowatla sze$¢ wnioskow, ktore

wyczerpujgco weryfikuja cel badan. Ich tre$¢ wynika bezposrednio z przeprowadzonych
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analiz a zwiezly sposéb ich redakcji pozwala na szybkie zapoznanie z najwazniejszymi
rezultatami ocenianej rozprawy.

Wykorzystana w pracy bibliografia obejmuje 39 anglojezycznych pozycji
literaturowych, starannie dobranych merytorycznie, z czego 50% opublikowanych
zostalo w ostatnich dziesieciu latach. Niewatpliwie $wiadczy to o bardzo dobrej

znajomosci literatury, $cisle powigzanej z tematyka pracy.

Podsumowanie

W przedstawionym do oceny osiggnieciu trudno doszukaé¢ sie btedéw czy
niejasnosci, skoro prace tworzace jednotematyczny cykl zostaly opublikowane
w recenzowanych czasopismach naukowych, posiadajgcych wspétczynnik wptywu IF
i znajdujacych sie w bazie Journal Citation Reports (JCR).

Reasumujgc stwierdzam, ze praca doktorska mgr inz. Magdaleny Marty Surdyki jest
cenng pozycja piSmiennictwa naukowego. Wnosi oryginalne wyniki wpisujgce sie w
kierunek badan $wiatowych, istotnie poszerzajagce wiedze z zakresu genetycznych
markeréw wystepowania nowotworéw sutka pséw. Uzyskane wyniki maja nie tylko
duze znaczenie naukowe, ale sg perspektywicznie wazne aplikacyjnie, gdyz przyblizajg
nas do poznania podloza molekularnego transformacji neoplastycznej, nie tylko w
przypadku nowotworéw sutka pséw, ale rdéwniez choréb nowotworowych
wystepujacych u Judzi. Niepodwazalnym walorem pracy jest Kkompleksowo$¢
przeprowadzonych analiz oraz dbato$¢ o wiarygodnoé¢ uzyskanych wynikow.
Wszechstronno$¢ przeprowadzonych przez Doktorantke analiz §wiadczy o duzej wiedzy
merytorycznej oraz doskonalym opanowaniu nowoczesnych technik analitycznych
i bioinformatycznych. Zgromadzone informacje z zakresu genetyki molekularnej,
biochemii i bioinformatyki, umiejetnie powigzane ze sobg, sg niewatpliwie walorem

rozprawy i §wiadczg o duzej wiedzy merytorycznej Autorki.

Whiosek koncowy

Oceniajac wysoko poziom naukowy i oryginalno$¢ uzyskanych wynikéw
stwierdzam, Ze praca doktorska mgr inz. Magdaleny Marty Surdyki pt. Mitochondrialna
i jagdrowa genomika w nowotworach sutka psow (Canis lupus familiaris) spelnia
wymogi okreslone w art. 13, Ustawy z dnia 14 marca 2003 r. o stopniach naukowych
i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki (Dz. U. nr 65, poz. 595,
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z p6zn. zmianami, t.j. Dz. U. z 2017 r. poz. 1789). Zgtaszam, wiec wniosek do Wysokiej
Rady Wydziatu Biologii, Nauk o Zwierzetach i Biogospodarki o przyjecie pracy mgr inz.
Magdaleny Marty Surdyki bez zastrzezen i dopuszczenie do dalszych etapéw przewodu
doktorskiego.

Biorgc pod uwage duzg warto$¢ naukowa uzyskanych wynikow oraz fakt
opublikowania ich w wysoko punktowanych czasopismach indeksowanych w bazie
Journal Citation Reports (JCR), co stwarza duze szanse na wielokrotne ich cytowanie,

wnioskuje o wyréznienie pracy stosowng nagroda.

Prof. dr hab. Urszula Czarnik
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